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L’expansion permanente des projets de séquencage de génomes microbiens a conduit le nombre des séquences nucléiques publiques à croitre de façon exponentielle ces dernières années. Devant cette masse de données, des outils ont été mis en œuvre afin d’ordonner, de décoder  et d’exploiter au mieux les informations présentes au sein de ces génomes. L’un d’eux est l’agencement structuré de l’information sous forme de plusieurs tables au sein d’une base de données biologique. C’est ainsi que, dès 1997, l’institut Pasteur a pu mettre à disposition de la communauté scientifique une base de données biologique (SubtiList) regroupant les informations issues du séquencage du génome de Bacillus subtilis via un serveur web : GenoList (http://genolist.pasteur.fr/).

GenoList contient actuellement 9 génomes bactériens (Bacillus subtilis, Helicobacter pylori (souches J99 et 26695), Mycobacterium leprae, Mycobacterium tuberculosis, Mycoplasma pulmonis, Escherichia coli K12, Listeria monocytogenes, Listeria innocula et Candida Albicans). Ces informations sont regroupées sur des serveurs utilisant la même structure de données et la même interface. Toutefois, l’existence de deux souches microbiennes pour H. pylori, a conduit à des modifications de la structure originelle de SubtiList vers une structure « multi-souches ». Cette version soulève l’idée que chaque objet génomique peut etre mis en relation avec d’autres en ne se limitant pas ainsi à de simples relations entre gènes orthologues mais la possibilité d’étendre cela à des opérons voire même des régions chromosomiques entières. A terme, elle conduira vers une structure dite « multi-organismes » qui accueillera plusieurs génomes au sein de la même base et autorisera les requêtes sur un panel de micro organismes préalablement sélectionnés par l’utilisateur.







